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Topic: Mechanisms governing root NO;- uptake
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Posttranslational regulation of NRT2.1 L. Lejay

Functional characterization of NRT1/PTR B. Lacombe

NRT1.1-dependent regulation of lateral root growth P. Nacry
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NRT2.1 post-translational modifications

355::NRT2. 1 dans KO nrt2.1

A- qPCR NRT2.1 Detection of 4 phosphorylation sites
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NRT2.1 post-translational modifications
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La famille PTR/NRT1 chez Arabidopsis
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53 membres chez Arabidopsis :
- 1 transporteur nitrate /auxine
- 1 transporteur nitrate/ABA
- 2 transporteurs glucosinolates
- 8 transporteurs de nitrate
- 4 transporteurs de peptide
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1- Substrats et régulation des NRT1/PTR
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A model for NO;- regulation of root growth -
by NRT1.1-dependent auxin transport Nps-h p
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Uncoupling signaling functions of NRT1.1
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Nouveaux mots-clés d'Intégration en 2013:
-Facteurs de transcription
-Kinases/phosphatases

-Adaptation des plantes au changement climatique: CO,

-Développement racinaire/hormones/signalisation N??

Collaborations intra-BPMP:
-Aqua/Canaux: Nitrate/potassium/eau, Développement racinaire

-FEROS: Biologie des systemes

-Métaux: Ovocytes/Isotopes, Biologie des systemes

-Signalisation électro-calcique: Kinases




