Application of bioinformatics in various fields

Cancer informatics Gene regulation _
. Personalized medicine Protein modeling
Computational biology

Comparative genomics Gene expression databases
Epidemic models Computational drug discovery

Bioinformatics

Sequence analysis E

Evolution and phylogenetics ~ Structure prediction
Cheminformatics = Next generation sequencing
Computational intelligence Transcriptomics

Biomedical engineering Amino acid sequencing

~ Microarrays
Visualization



From bioanalysis to bioinformatics

Statistics

Mathematic

Algorithms i e

............ ext mining
Web
. applications

Programming



Présentation de |'atelier bioinformatique

v Bioanalysis
data analysis (running existing softwares)
public databases processing

v Bioinformatics
scripts and database development
Task automation
bioinfo server

v’ Assistance in software choice and analysis strategy
v'Common tasks

lab databases / contribution fo BPMP newsletter
database development for congress management



Serveur bioinfo
bioinfo2.supagro.inra.fr

| @ bioi i 3 ; ; [ _
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Outils sur le serveur bioinfo de BPMP

o Blast - Recherche d’'homologie par NCBI Blast version 2.2.9

o In-Silico PCR - search a sequence database with a pair of PCR primers

o Interactions prot-prot - Recherche des données d'interaction prot-prot issues de la
littérature a partir d'une liste d'AGI. Les données proviennent de TAIR, BioGRID, IntAct et BIND

o Prédictions de localisation subcellulaire a partir d'une liste d'AGI {exécution de WolF
PSORT, TargetP Multil oc2)

o Prédiction de localisations subcellulaires - donnees récupérées sur Aramemnon

o Alias / Définitions - Recherche des differents noms (TAIR, UniProt, PIR, EMBL/GenBank
/DDBJ, RefSeq) d'une liste d'accessions / Recherche des définitions TAIR et UniProt et GO d'une
liste d'AGI

o Comparaison de listes - Ce qui est commun aux deux listes, union et intersection

o Prédictions de domaines transmembranaires - donnees recuperees sur Aramemnon

o Comparaison multiple de moyennes - script R




Task automation:

search for aquaporin methylating enzyme (Lys-MTase)

NCBI —

AdoMet-MTase - €d02440 Localization: cytosol, PM,

(conserved domains database) secretory pathway
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Assurance Qualité Recherche
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Assurance Qualité Recherche

Matériel BPMP - Résultat de volre recherche
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